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ma7mer-likeelement(MLE)は、昆虫をはじめ、ヒトを含む動物や植物など、広い範囲の

生物種に存在するトランスポゾンであり、種を越えた水平伝播によって広がったと考え

られている。我々のグループではＭＬＥのタイプを絞り、様々な生物種からＭＬＥを単

離・配列決定をし、比較解析を行っている。

現在、鱗翅目昆虫であるクワコを対象とした解析を行っているが、主にセクロピア蚕

の逆位末端繰り返し配列(Invertedtemlinalrepeat;ITR)をプライマーとしてＰＣＲ増幅され
るＢｍｍａｒ２タイプのＭＬＥについて配列比較を行っている。現在のところ、中国・韓国

といった、大陸に生息するクワコ集団には多様なＭＬＥ配列タイプ（大陸型）が存在す

るのに対し、日本の本州に生息するクワコ集団に存在するＭＬＥ配列は、ほとんどが近

縁な２つの配列タイプ（本州型）に集中していること、また大陸に近い福岡対馬、北

海道のクワコ集団は両タイプを併せ持つことが示された。このことは､クワコのＢ､腕ｑｒ２

タイプＭＬＥの配列タイプの分布に地理的な位置関係を反映する違いがあることを示唆
した。

一方沖縄本島、南大東島、および石垣島に生息するツヤオオズアリ（PﾉiejU/o/e

megzJcapham）を対象として、ＭＬＥのコンセンサス配列や、セクロピア蚕のITRをプラ

イマーとしたＰＣＲ増幅の産物を電気泳動したパンドパターンの比較からは、生息する

島の異なるアリ間ではバンドパターンに違いがあり、生息場所によってＭＬＥが多様化

していることが推測された。

また､本島周辺に生息するウミウシ３種(C7z""mdbris"､9万坂Ｃａ,Ｃｗ池"Ｍ:O1PFe/odbrjS

6"ﾉﾉocAni）に対する同様の解析からは、同属であるＣｍＱｇ７２城αとＣｗｉ"α"iとの間での
バンドパターンが全く異なっており、近縁種間でも、ＭＬＥ配列に多様性が見られるこ

とが推測された。これに対して興味深いことに、形態学的分類により異なる属として分

類されているＣ"､9万伽αとHMJoc〃との比較においては、共通するパンドパターン

が存在していた。塩配列の比較解析を進めている。

また、琉球列島に生息している７種のシロアリに対する解析から、ＭＬＥの一部分と

推定される配列が単離された。系統解析の結果から、それらの配列は伽”merの主な５

つのサプフアミリーのどれにも属しておらず、６グループと単独の３クローンに分けら

れた。そのうちのひとつのグループにはオガサワラゴキブリのゲノムＤＮＡから単離さ

れたＭＬＥも含まれていた。また、２つのグループには複数種のシロアリゲノム由来の

ＭＬＥと推定される配列が含まれていた。これらの配列の相同性は88～100％であり、こ

れらの配列が近い過去のある時期に複数種のシロアリゲノム間を水平伝播したことが

示唆された。他方、シロアリ類由来のＭＬＥと推定される配列についてオガサワラゴキ



ブリ由来のＭＬＥ配列を含めて系統解析を行った。得られた系統樹とシロアリ類の各科

の分岐図と比較した結果、両者の樹形は一致していなかった。
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